Bases Bioquimicas e Moleculares para Bioinformatica

Estrutura e fungdo de Proteinas, Carboidratos, Lipideos, DNA e RNA. Dogma Central da Biologia
Molecular. Aplicacdo e técnicas de metagenomica, gendmica, transcriptomica e protedmica.
Bancos de dados bioldgicos. Alinhamentos de sequiéncias de DNA e proteinas, busca por
similaridade de sequéncias, motivos estruturais em sequéncias de proteinas e analise
filogenética.
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